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POZNAMKY:
Skratky:

SNVs (Single Nucleotide Variant) - jednonukleotidové varianty

Indels - kratke delécie a duplikacie

CNVs (Copy Number Variation) - zmeny poctu képii génov
HBOPC syndrém (Hereditary Breast Ovarian and Pancreatic Cancer) - dediény karciném prsnika, vaje¢nikov a
pankreasu
Lynch syndrom - dedi¢ny nepolyp6zny kolorektdlny karciném

digitalMLPA (digitalMultiplex Ligation-dependent Probe Amplification)
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Vyznacit poZzadované hranice flexibility:

Laboratérium vedie aktualny zoznam vsetkych skisobnych metod s flexibilnym rozsahom akrediticie na stranke
www.genvias.sk/wp-content/uploads/2020/0 1/Zoznam-flexibilného-rozsahu-akreditacie.pdf

Flexibilita sa nevzt'ahuje na zmenu principu pouzivanych metdd v danom flexibilnom rozsahu.

Princip flexibility mozu laboratoria vyuzivat v ramci:
biclogickych materidlov/matrice,
analytov/parametrov,

metdd pouZivanych na vySetrovanie

zariadeni.

Pracovnici kompetentni modifikovat a validovat’ metody/ vyvijat nové metédy poéas platnosti akreditacie

Meno a priezvisko, tituly Kompetentnost modifikovat' a validovat metédy/vyvijat nové metddy -
- polozka v Specifikacii ¢innosti ¢.
Flimelova Klaudia, RNDr. 1.1,1.2
Bognar Csaba, RNDr., PhD. 21
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